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La plateforme de génomique de l'IRIC 
offre une gamme de services combinant 
conseils et accès à des technologies de 
pointe. Elle dessert les chercheurs de 
l'Université de Montréal dans le cadre de 
leurs projets de recherche et accueille 
aussi des scientifiques externes, en 
provenance du milieu universitaire et de 
l'industrie.
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Séquençage haut débit 
  Séquenceur nouvelle génération (SOLiD) 

Séquençage d'ADN

Grâce à un partenariat avec la compagnie Applied Biosys-
tems nous offrons le service de séquençage à haut débit 
avec un potentiel de plus de 20 milliards de nucléotides 
par lecture. Les applications de cette nouvelle technolo-
gie révolutionnent la génomique :

• Re-séquençage de génomes complexes (humain,
 souris.

• Quantification globale du transcriptome

• Chip-Seq, miRNA, Méthylation, 

Amplification PCR en temps réel

Micro-Puces à ADN

Nous offrons un service de séquençage rapide et efficace 
pour différents types de matrices d'ADN : plasmides, 
produits de PCR, extrémité de BAC, etc. Les résultats de 
séquençage pour les projets de moins de 200 échantil-
lons sont disponibles généralement dans un délai de 2 
jours ouvrables, et ce à partir du moment où nous 
recevons les échantillons. Chaque usager peut accéder à 
ses séquences sur un serveur internet sécurisé 
(https://www.genomique.iric.ca/)

La plate-forme de génomique de l'IRIC utilise un séquen-
ceur automatique d'ADN 3730 DNA analyser (Applied 
Biosystems). Cet instrument est équipé de 48 capillaires 
et peut lire en 24 heures plus de 550 séquences de 1000 
paires de base. De plus, il est possible d’effectuer le géno-
typage de plusieurs types de marqueurs : 

• Simples marqueurs PCR 

• Marqueurs microsatellites (STR) 

• Marqueurs SNPs (Single Nucleotide Polymorphism)

La plate-forme de génomique dispose d'un système de 
PCR en temps réel qui permet de quantifier avec précision 
l’ADN. Les utilisations sont multiples :

• Quantifier le niveau d'expression des gènes (cDNA)

• Quantifier le nombre de copies d’une séquence
  d’ADN

• Détection de délétions et insertions

• Détection de pathogènes (ex. Mycoplasmes, virus…)

• Génotypage

Nous offrons un service complet : design des amorces et 
de sondes TaqMan®, synthèse de cDNA, validation des 
essais et analyse des résultats. De plus, nous possédons 
une librairie complète de sondes Universal Probe Library 
(Roche), qui permet de réaliser à moindre coût des essais 
qPCR avec une sonde. Notre appareil qPCR permet de 
faire l'analyse des réactions PCR en temps réel afin de 
quantifier les niveaux d'expression des gènes, mais aussi 
l'analyse de génotypes par une lecture post-PCR (end-
point) où les deux allèles d'un polymorphisme sont détec-
tés. Le système est capable d'analyser simultanément 96 
ou 384 échantillons et peut exploiter la technologie 
TaqMan Low Density array de ABI.

La plateforme de génomique est équipée d’un lecteur de 
micro-puces GenePix® 4000B permettant de lire une 
grande variété de puces à ADN sur lames. Exploitant 
principalement des biopuces Nimblegen, nous offrons un 
service de très haute qualité pour les applications 
suivantes : 

• Technique CGH (Comparaison du Génome par hybri-
 dation)

• Expression

• CHiP (Immuno-précipitation)

Nous pouvons également analyser précisément la quan-
tité et qualité des échantillons d'ARN ou d’ADN par 
analyse sur le Bioanalyzer 2100 (Agilent).
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• Séquenceur nouvelle génération SOLiD
 (Applied Biosystems)

• Séquenceur automatique 3730 (Applied Biosystems)

• PCR temps réel 7900HT (Applied Biosystems)

• PCR temps réel LC480 (Roche)

• Station de pipetage automatisée (Eppendorf)

• Scanner pour micro-puces GenePix 4000b

• Chambre d’hybridation pour micro-puces

• BioAnalyseur (Agilent)

Instruments principaux
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Englobant l’étude et l’analyse des 
changements morphologiques et 
fonctionnels des tissus, 
l’histopathologie permet de mieux 
comprendre la cause et les 
mécanismes de la maladie. C’est 
pourquoi l’IRIC s’est doté d’une 
plateforme d’histologie unique au 
Canada.

Créée et administrée conjointement 
par l’IRIC et le département de 
pathologie et de biologie cellulaire
de la Faculté de médecine, la 
plate-forme d’histologie de 
l’Université de Montréal est située au 
3e étage du Pavillon Marcelle-Coutu.

Elle répond à l’ensemble des besoins 
des chercheurs et cliniciens de 
l’Université en matière d’histologie, 
d’acquisition d’images, 
d’immunohistochimie, de microdis-
section au laser et de confection de 
micromatrices tissulaires.

Circulateur à tissu
      Pathos de Milestone Tissue TEK-VIP

Colorateur pour colorations de base
      Sakura DRS 601

Automate de coloration
immunohistochimique
      Discovery XT Ventana Med System

Coupes de tissus frais
      Cryostat Leica

Microtomie motorisée
      Leica

Appareil pour micromatrices tissulaires  
      Beecher ATA 27

Macro Path 
      Path suite - Olympus

Monteur de lames
      Tissue TEK

Microscope traditionnel
      Leica

Microscope à Fluorescence
      BX-61 Olympus

Numériseur de lames
    Nanozoomer - Hamamatsu

Microscope à dissection laser
    Palm micro beam - Carl Zeiss

Histologie de base (paraffine ou 
congélation) : fixation des tissus, 
enrobage, coupes au microtome 
ou cryostat et coloration de routine

Histochimie et colorations spéciales 
pour mieux identifier certains 
constituants de la cellule et des 
matrices extracellulaires

Immunohistochimie (IHC) et 
hybridation in situ (ISH), avec 
utilisation d’un anticorps ou
d’une sonde clonée spécifique

Matrices tissulaires « tissue 
microarrays » à l’aide d’un robot, 
permettant d’analyser 
simultanément plusieurs centaines 
d’échantillons tissulaires

Microscopie virtuelle : génération 
d’images numériques à haute 
résolution et ce, de la lame en 
entier ou en partie

Acquisition et analyse d’images en 
macroscopie et microscopie 
permettant de documenter les 
lésions présentes dans les prépara-
tions histologiques

Interprétation et diagnostic par
le pathologiste

Consultation locale et à distance

Formation

Prise en charge
des spécimens

Circulation et
imprégnation à la paraffine

Enrobage

Coupe au cryostat

Coloration
H&E, HPS ou IHC

Confection des lames

Diagnostic
et production d’un rapport
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Renseignements

histologie@iric.ca
T+514 343.6111 poste 1.0503
www.iric.ca
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La plateforme de transgénèse de 
l’IRIC produit différents modèles de 
souris qui servent aux études des 
chercheurs de l'Université de Mon-
tréal dans le cadre de travaux de 
recherche en immunologie, en 
hématologie, en virologie et en 
cancérologie.

Aménagée dans un local de quelque 
200 m2 à l’intérieur de l'animalerie 
SPF du Pavillon Marcelle-Coutu, la 
plateforme est également accessible 
aux scientifiques externes en 
provenance du milieu universitaire - 
notamment ceux du Réseau de 
recherche en transgénèse du Québec 
(RRTQ) - et de l'industrie, dans le 
cadre de collaborations et d'ententes 
de recherche.

PrésentationServices

INFORMATIONS

transgenese@iric.ca
T 514 343.6111 poste 0518

actuellement offerts à la
communauté scientifique externe :

ø  Microinjection d’ADN au pronoyau

ø  Injection de clones de cellules ES dans les blastocystes

ø  Agrégation diploïde et tétraploïde

ø  Service de ciblage de gènes (gene targeting)

ø  Cryopréservation de morula

ø  Décongélation et réimplantation d’embryons cryopréservés

  

CARACTÉRISTIQUES
ø  Production d’au moins 3 souris F0 positives

pour un transgène donné sur fond C57Bl6,
FVB ou B6C3F1

ø  Production d’au moins 5 chimères
sur fond C57Bl6 ou CD1
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